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ق از ين تحقيدر ا. است يزا در كشاورزهم و خسارتر زنده ميغ يهااز تنش يكي يتنش شور

افضل  يدر رقم جو يپاسخ دهنده تنش شور يهانيپروتئ ييكس به منظور شناسايپروتئوم روش

بذور پروتئوم جو،  يالگو يبر رو مدت يطولان يمنظور مطالعه اثر تنش شوره ب. استفاده شد

گروه  يشيدر گلخانه آزما )ياوم شوره شده از موسسه نهال و بذر بعنوان مقيته(رقم افضل 

 4اهان در مرحله يگ يبر رواعمال تنش  .زراعت و اصلاح نباتات دانشگاه تهران كشت شدند

-نمونه .صورت گرفت NaClمولار  يليم 300و ) بعنوان شاهد يآب معمول( صفرسطوح با ، يبرگ

استخراج .روز بعد از اعمال تنش انجام شد 21اهان پس از يبا جدا كردن برگ چهارم گ يريگ

استخراج شده از  يها نيپروتئ. افته انجام شدير يياستون تغ-TCAن كل بر اساس روش يپروتئ

در بعد دوم . شدند يجداساز 4-7اچ  يب پيبا ش IPG يهاله ژليبرگ جو در بعد اول به وس

ها نشان داد كه ه ژليج حاصل از تجزينتا. ه شددرصد استفاد 5/12د با غظت يل آمياكر يهاژل

ن يدار در بيتفاوت معن يلكه دارا 92، تعداد يريتكرارپذ يدارا ينيلكه پروتئ 315ان ياز م

لكه  25ه يتجز. ان داشتنديلكه كاهش ب 24ان و يش بيلكه افزا 68ان آنها يمارها بودند كه از ميت

از  ييهانيپروتئ ييمنجر به شناسا MALDI-TOF-TOF يف سنج جرميبا استفاده از ط ينيپروتئ

 nucleosideلاز، ين دكربوكسيسي، گلاOxygen-evolving enhancer protein 2 ،Rubiscoل يقب

diphosphate kinaseو  يبوزومير يهانيداز،پروتئين اكسيآم ي، پلTranslationally-controlled 

tumor protein گنال و انتقال يكاهش، ترجمه، انتقال س- شياكسافتوسنتز،  يهاسميشد كه در مكان

   .ل هستندين دخيپروتئ

 

  

  

  ژنتيك نوين

  1389 بهار، 1 ، شمارهپنجمدوره 

  61-70 صفحه
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2
 UDP-glucose pyrophosphorylase 

3
 Cytochrome C oxidase 
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4
 Rehydration 
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����1 +�

<=
 /�$ � /K�2 .���= �e���� ���
 �e���� �
 *$ *� <=
 ����
 	!�� M���A�� ��� �$ ,��= T/D �� ����� �:��� ��� . �V)

<=
 ��3) ��Q� ���1 �e���� �
 �:O
 . T/V�)
 �� �y�$
�e���� /1 ��
� �V) *�0�� �� � . T/V�)
 �
 �)/� �e���� �


���`)� �/A��
  ��=c���)2 *;A� *$ ������ �:� �/1�� ��� )6� .(
 -/3) ��/�� �1
���� �1� �-NAC  ���
����
�� -
��� *$

�� 	�� ��
��$ <��)��  ���)�6 .( -
�/;�1 � -/�)6]]_ (
 \)�$ *3�� �� ���� ��� <�� 
� �e���� �
 -/�$ �1/�

�)��� X�
,H .�
 \�/�)2  *$ �e���� �
 -/�$ *� �
� -/3) ��/��
 �
 ��$ -
,��6 
,U
 ��� <�� �$
�$<=
 *��
� �� . ��/�� *;�

6S  -
��� *$Hypothetical protein �� ��/=/�� . �
 �K����1
 /$ �e�����e���� /1 ��/�cd
 +)/$ �� ��0�� �NCBInr  �`��

�3) �!%3� �e���� a�1 ��/=/�� *$. Os04g0530600  *;�
)6_ ( /$�7 % *$ ��
�� �)/#�1thioredoxin M-type [Zea mays] 


� <1/A��� . ��/�� *;�7S �� �� 
� ���e����  �
�
� *� ���
��� )<��/QU ���D (NADB-Rossmann supetfamily <=
 .

 /$ �e���� �
�6 % *$ ��
�� �)/#�1NAD-dependent 

epimerase/dehydratase [Zea mays] ��
� <1/A�. 

  
  
  

                                                           

7 Domain 

��� �+���  

��
� F`D  /$ M�e���� ��E�
 �/Q�/N� �
 	O/D �/1 TW �
 ��/K�=

<=
 ��
,U
 T/D �� ��� *$ ��Q$�� ���U���;�
 . �� �
 �

��
� �
 ���H�/;$ � ��#K� �
�$ ��/�� Xc�  ��A�$ �� /1

 *$ -/1/�H h=/� � ��#�� �/1���
�U �
 /� <R/����� /1 �
<=
 ����> ��#�� ��C � ��#�� . F#�)/;� ��� ��y�� *$
/=/�� � ���� ��� *$ �/�H <��/V� ���e���� /1 ���1� h=/� �

 � ���� ��� -/1/�H �H�$ M�e���� *Q�/N� �
 �� ���� ��� *$
<U�H �
�G *#�/V� ���� T���� . <�� M�e���� ��E�
 �=��$

 -/3) ���� ����� �1�  �
 �O/R *�=� -/�$�e���� /1  h=/� ��
 -/3) ���L� ��� *$�� �1� . �$ ���e���� /1 �� ��� ��/=/�� �

 -/3) -/�$ �1/� �e���� +� /��� ��� j�
���� �1� . /� \�/�)
 �4/�� ���� ��� �
 �K:�%� �/1���
�U *� <=
 -2 �
 ��/D

�� �)�� . I�/C�e���� /1 ���� ��� <�� ��� ��/=/�� �
 -/3) -/�$ ��
,U
�� ��1� <�/D nKD �
�$ �/�H Xc� �E)/�$ *� B
� �/1���
�U T�/Q� �4/�� ��� �
 *� ��#��� �)�� <=
 . �
 ��$

6]  J�d �� *� �� ��/=/�� ���� ��� *$ ���1� h=/� �e����
�)�
� �V) ��#�� �/1���
�U �
 �Q�=� . ���� ��� *$ h=/�

 �
 �
 ��
�Q��e���� /1 ��$ ��� z%3� 	AG �
 . ,�) ��
�Q�
�e���� /1�)��$ ���0 ���� *$ ���1� h=/� � .�e���� /1 �

 
� �/�H M�e���� 	� �
 �;g�� �%$ ^�V�� �
 �� ��� �=��$
 	�;3��� ��1�  	� ��/=/�� �
�$/�$�e���� /1 *$ ���1� h=/� �

<=
 ��3�$ �/Q�/N� M,:�#� ���� ���.  
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������ ��	
��� � ������ ��� ����� �MALDI-TOF-TOF  

Spot  

ID 
The pI/MW(kDa) Exp pI/MW(kDa) 

MS 

Score 
% Coverage Identity gi|Number 

1 8.84/27.3 6.34/26 312 30 Oxygen-evolving enhancer protein 2, chloroplas gi|131394 

2 8.92/17.3 5.7/14 361 56 ribulose-1,5-bisphosphate carboxylase/oxygenase small subuni gi|4038699 

3 8.98/19.4 5.7/10 287 41 Ribulose bisphosphate carboxylase small chain gi|3914588 

4 8.92/17.3 5.4/13 366 53 Ribulose-1,5-bisphosphate carboxylase/oxygenase small subuni gi|4038699 

5 4.99/21.2 4.5/14 167 28 putative glycine decarboxylase subunit [Triticum aestivum] gi|22204118 

6 4.99/21.2 4.5/13 257 28 putative glycine decarboxylase subunit [Triticum aestivum] gi|22204118 

7 4.52/11.2 4.4/16 80 10 ribosomal protein P1 [Triticum aestivum] gi|57471718 

8 7.62/20.5 4.6/24 78 49 Ribulose bisphosphate carboxylase small chain gi|585791 

9 4.85/18.4 4.7/22 424 40 ES2A [Hordeum vulgare] gi|929669 

10 4.36/21.6 4.4/33 134 28 predicted protein [Physcomitrella patens subsp. patens] gi|168067984 

11 4.61/31.9 4.5/31 164 25 cp31AHv protein [Hordeum vulgare subsp. vulgare] gi|3550467 

12 4.76/30.6 4.5/29 410 37 cp31BHv [Hordeum vulgare subsp. vulgare] gi|3550483 

13 4.53/18.9 4.7/25 120 27 Translationally-controlled tumor protein homolog gi|20140865 

14 5.68/27.1 5.4/29 112 14 predicted protein [Populus trichocarpa] gi|222855040 

15 6.30/16.5 6.5/14 256 35 nucleoside diphosphate kinase [Lolium perenne] gi|9652119 

16 5.84/13.3 5.3/32 188 49 Ribulose bisphosphate carboxylase small chain gi|132107 

17 6.19/65.5 5.1/27 81 26 polyamine oxidase [Hordeum vulgare subsp. vulgare] gi|14485487 

18 6.01/22.0 5.6/22 94 27 germin-like protein 1 [Oryza sativa] gi|4239821 

19 5.03/23.2 4.6/47 244 33 30S ribosomal protein S1 [Oryza sativa ] gi|149391139 

20 5.24/8.1 4.9/42 73 42 Subtilisin-chymotrypsin inhibitor CI-1B, putative, expressed gi|77556084 

21 7.59/47.4 5.5/43 360 44 Ribulose bisphosphate carboxylase/oxygenase activase gi|10720253 

22 5.36/16.3 4.9/19 324 44 ribosomal protein L12 homolog [Oryza sativa] gi|2331135 

23 5.36/16.3 4.8/19 433 50 ribosomal protein L12 homolog [Oryza sativa] gi|2331135 

24 4.43/12.6 5.1/17 60 69 hypothetical protein [Oryza sativa Japonica Group] gi|34393461 

25 9.16/19.4 5.01/11 155 19 Os04g0530600 [Oryza sativa (japonica cultivar-group)] gi|115459582 
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