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AGGAGAACCGATGGGTGAACGAATCCATCACGGCCCTTCTCATTGTAAAAACAAACATCCCTAAGAATGATTTCAGTCAATTTTCCTCTCACATTTTTAATTTTTA

CCTGTCATTTTCATATATGATTGATTCCAGGGACTTTTAACTGGTTTTATAATTCTGCTAACAACACAATGGAAGAGTTCACACATTTTGGTGTTCAGCGAGGATC
TTTTCTTCATATATTTACTTCCTCCTATTATATTTAATGCTGGGTCAGCTTCTATTTACATTTTTTTTTCCTATTCAGGAAGAAAGAAAGAAAGAATCTGCTGCTT
GCTTACTTTTCTTCTTCTTCTCAGGTTTCAAGTGAAAAAGAAACAATTTTTCCGAAATTTTATGACGATTATGCTATTCGGTGCAGTCGGCACATTGATATCCTTT
TCTATTATTTCACTTGGTGCTATTACTTTGCTTGGTAAAATAAATATAGGGTTGACAGACATTGGGGATTATCTTGGTAAACTCAATTCCATCTCCATTGATCAGC
ATTGTAAAATTTAATCTCTATTTTTTCTGCTTGCTAATCATTAATCCTTTATTACCTTCTTTCATTGTTATAATTTGAAGCCCTTGGAGCTATATTTTCAGCTACG
GATTCTGTATGCACTTTGCAGGTTTGATTCATCAAATTCCTTGGAATATATTAAAGACAGACATGACTCATCACACCTTAATGACTAATGAAAGTAAATAATAGGT
TCTTAATCAAGACGAGACACCGTTACTCTACAGTTTAGTGTTTGGAGAAGGTGTCGTCAATGACGCGACATCGGTTGTGTTGTTTAATGCAATCCAACACTTTGAT
CTTGTCAACATTGATTTCACAATTATATTGCATTTTGCTGCTAACTTCTTATACTTATTCTTCACAAGCACGGTTCTTGGAGTTTGGAGTGAGATTCTCCATTCCC
TGATTCATAATTATTTGAATAAATCACAGATTGGGTTGTCTGCAATTATTATCTTATTCCAGACTGGACTTCTAAGTGCCTTTGTAATCAAAAACTTATATTTCGG
AAGGTTGCTGCTAAAACTTTTATTTTTTTTCTCTTGATTGGTGATTTTGGAGTTTTCAACTTCATTTCTTCCAAATCTGTTTTGACATTCTACTCATCGTCAAGTT
TCGTTAATGATGCTCATGGCTTACCTCTCATACCTGCTAGCAGAGGTCAAATTAATTCTTCACAAACTTGAGATTAAATCAATAAATGAATCCATCAATTTAATCA
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CAGCCAATGGCAATCTTTTTTATCCATTCTATTGAATTTCAAAAACTTAATTAACCAAACCAATATTATTATTTTTACCTAATTTATTGCAGTCCTGGAAAATCAG
TTGCCATAAGTTCTATCATACTTGGAACTGTTATGGTTGGGAGGGCAGCATTTGTGTTCCCGTTGTCATTTCTATCAAATTTATCAAAAAAATATGATCACGAGAA
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