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No. Code Species No. Code Species No. Code Species
1 IUGB-00149 Ae. crassa 19 IUGB-00168 Ae. cylindrica 37 IUGB-00164 Ae. tauschii
2 IUGB-00170 Ae. crassa 20 IUGB-00172 Ae. cylindrica 38 IUGB-00193 Ae. tauschii
3 1UGB-00280 Ae. crassa 21 IUGB-00185 Ae. cylindrica 39 IUGB-00196 Ae. tauschii
4 1UGB-00284 Ae. crassa 22 IUGB-00188 Ae. cylindrica 40 IUGB-00198 Ae. tauschii
5 IUGB-00319 Ae. crassa 23 IUGB-00189 Ae. cylindrica 41 IUGB-00222 Ae. tauschii
6 IUGB-00334 Ae. crassa 24 IUGB-00200 Ae. cylindrica 42 IUGB-00223 Ae. tauschii
7 IUGB-00379 Ae. crassa 25 IUGB-00210 Ae. cylindrica 43 IUGB-00224 Ae. tauschii
8 IUGB-00408 Ae. crassa 26 IUGB-00221 Ae. cylindrica 44 IUGB-00245 Ae. tauschii
9 IUGB-00817 Ae. crassa 27 IUGB-00236 Ae. cylindrica 45 IUGB-00247 Ae. tauschii
10 1UGB-00830 Ae. crassa 28 IUGB-00267 Ae. cylindrica 46 IUGB-00260 Ae. tauschii
11 IUGB-00881 Ae. crassa 29 IUGB-00359 Ae. cylindrica 47 IUGB-00261 Ae. tauschii
12 IUGB-01267 Ae. crassa 30 IUGB-00373 Ae. cylindrica 48 IUGB-00275 Ae. tauschii
13 IUGB-01564 Ae. crassa 31 IUGB-00403 Ae. cylindrica 49 IUGB-00325 Ae. tauschii
14 IUGB-01582 Ae. crassa 32 IUGB-00097 Ae. cylindrica 50 IUGB-00365 Ae. tauschii
15 1UGB-00189 Ae. cylindrica 33 IUGB-01747 Ae. cylindrica 51 IUGB-00366 Ae. tauschii
16 IUGB-00034 Ae. cylindrica 34 IUGB-00269 Ae. tauschii 52 IUGB-00369 Ae. tauschii
17 1UGB-00150 Ae. cylindrica 35 IUGB-00020 Ae. tauschii 53 IUGB-00402 Ae. tauschii
18 IUGB-00156 Ae. cylindrica 36 IUGB-00107 Ae. tauschii

IUGB: llam university genbank
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