[ Downloaded from mg.genetics.ir on 2025-12-07 ]

Ogao Ky 30 > PSY1 g CYC-B sldy ) 30 BSNP (b

SN P4 o5
Identification of SNPs in CYC-B and PSY1 genes responsible for
fruit color in tomato
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DSY_Tur TAATGACTCCCGAGAGAAGARGGGCTATCTGGGCAATATATGCTGAGGTTTICTAGCCATT
DSY Urm TAATGACTCCCGAGRGAAGARCGGGCTATCTGGCGCAATATATGGTGAGGTTTCTAGCCATT
DSY_Sar TAATGACTCCCGAGRGRAGARGGGCTATCTGCCGCRAATATATGGTGAGGTTTCTAGCCATT
DSY_Dir] TAATGACTCCCGAGAGAAGARGGGCTATCTGGCGCAATATATGGTGAGGTTTCTAGCCATT
o o e o e e S Sl S b b o e e e
DSY_Tur TAATAACAGTTACGCGCACARRCACATATGATTARTCGCCGACGACARARRARAGARARTGR
DSY Urm TAATAACAGTTACGCGCACARACACATATGATTARTCGCGGACGAGARRARRARAGAARTGA
DPSY_Sar TAATAACAGTTACGCGCACARACACATATGATTARTCGCGCGGACGACGARRARARAAGARRTGA
DSY_Pir TAATAACAGTTACGCGCACARACACATATGATTARTCGCCGACCAGARARRRAGARARTGA
"k e o o e e ol e el S b S b e e e b B b
DSY_Tur ACTTITGAGTTITGACGGTCATATGTARTAGCTARRTCCCGAGCTTGACTAGCTTGAGATGT
DSY Urm AGTTTGAGTTITGAGGGTCGTATGTARTAGGTARATCCGAGCTTGACTAGCTTGAGATGT
DSY_Sar ACTTTGAGTTITTGAGGGTCATATGTARTAGGTARRATCCCGAGCTTGACTAGCTTGAGATCT
DSY DPir AGTTTGAGTTTITGAGGGTCATATGTARTAGGTARATCCCGAGCTTGACTAGCTTGAGATGT
B E AN RS Db AN S ST b h B ke h b B e B B e b B
DSY_Tur TTATTGTCATATCATGCTCARTACTARCCAAARCACTGARRAAGAACTTGATTATATTTA
DSY Urm TTATTGTCATATCATGCTCARTACTARCCARARCACTGARAAAGARCTTGATTATATTTA
DSY_Sar TTATTGTCATATCATGCTCARTACTARCCARARCACTCGARRAAGARACTTGATTATATTITA
PSY Pir TTATTGTCATATCATGCTCAATACTARCCARRARCACTGAARAAGAACTTGATTATATTTA
o Y e e e b o s e S S e Sl e e e b e S
DSY_Tur CATACTAATATTTTCATITGCGTTIGCIGTTCACATTITTTACCTATGGRACTGGTTTITIGT
DSY Urm CATACTAATATTITTCATTITGCCTTIGCIGTTCACATTITTTACCTATGGAACTGGTTTTIGT
PSY Sar CATACTAATATTTTCATTITGCGTTIGCIGTTCACATTTTTACCTATGGRACTEGGTTITTIGT
DSY _Pir CATACTAATATTITTCATTITGCGTTIGGIGTTCACATTITTTACCTATCGAACTGGTTTITTICT
e ol e e e B ek b e b e e e e e B
DPSY_Tur GATTTGTTATACTTCATATTCGATGTTAATARRRTATATCATICCTCCCTTTTTICTCCAC
DSY_Urm GATTTGTTATACTTCATATTCGATGTTRAATAARRTATATCACTCCTCCCTTTTTICTCCAC
DSY_Sar GATTTGTTATACTTCATATTCGATGTTARTARARRATATATCATICCTCCCTTTTICTCCAC
DSY Pir GATTTGTTATRATTCATATTCGATGTTAATARARTATATCATICCTCCCTTTTTICTCCAC
e e o S
DSY_Tur TTCRAGCTTTACTGTAGTGTTCGARAGCGGARACTCCTTTTAATGATTGCATATATARRCG
DSY Urm TTCRARAGCTTTACTGTAGTGTIGARAGGGGARACTCCTTTTAATGGTTGCATATATARRCG
DSY_Sar TTCAAGCTTTACTGTAGTGTIGARAGGGGARACTCCTTTTAATGATTGCATATATARRCG
DSY_Pir TTCRAGCTTTACTGTAGTGTIGARAGCGGARACTCCTTTTAATGATTGCATATATARRACG
e e s e
DSY_Tur ARCTTCTTGAGTTGRATAGTT-TCTCATTATGATCTGTTTAAACAGTATGGTGCAGRARGA
DSY Urm ARCTTCTTGAGTTGRAATAGTT-TCTCATTATGATCTGTTTAAACACTATCGTGCAGARGR
DSY_Sar ARCTTCTTIGAGTTTGARTAGTTTCTCATTATGATCTGTT-TARCACTATGGTGCAGRRGE
DSY DPir AACTTCTTGAGTTTGARTAGTTICTCATTATGATCTGTT-TAACACTATGGTGCAGRARGE
S T S S s
PSY_Tur ACAGATGAACTTGTTGATGGCCCAARCGCATCATATATT
DSY Urm ACAGATGAACTTGTTGATGGCCCRAACGCATCATATATT
DSY_Sar TGGGRARATAGGCTAGRAGATGTTITTCRAATGGGCGGCCC
DSY Pir TGGGRARATAGGCTAGAAGATGTTTTCAATGGGCGGCCC

B
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(JP:bﬁ

PSY Tur TCTATGATGTGGTTTTGAGGCAGGCAGCCTTGGTGAAGAGGCAACTGAGATCTACCAATG
PSY Urm TCTATGATGTGGTTTTGAGGCAGGCAGCCTTGGTGAAGAGGCAACTGAGATCTACCAATG
PSY:Sar TCTATGATGTGGTTTTGAGGCAGGCAGCCTTGGTGAAGAGGCAACTGAGATCTACCAATG
PSY_Pir TCTATGATGTGGTTTTGAGGCAGGCAGCCTTGGTGAAGAGGCAACTGAGATCTACCAATG

D R R R R R R R R A A I s T et
PSY Tur AGTTAGAAGTGRAGCCGGATATACCTATTCCGGGGRAATTTGGGCTTGTTGAGTGAAGCAT
PSY Urm AGTTAGAAGTGAAGCCGGATATACCTATTCCGGGGAATTTGGGCTTGTTGAGTGAAGCAT
PSY Sar AGTTAGAAGTGAAGCCGGATATACCTATTCCGGGGAATTTGGGCTTGTTGAGTGAAGCAT
PSY_Pir AGTTAGRAAGTGRAAGCCGGATATACCTATTCCGGGGAATTTGGGCTTGTTGAGTGAAGGAT

KA KK KKK I I KK I KKK I KA KA KKK AR A KK AR AAKAKA KKK AKA A KKK KKK KKK KN k%
PSY Tur ATGATAGGTGTGGTGAAGTATGIGCAGAGTATGCARAGACGTTTAACTTAGGTTAGCTTC
PSY Urm ATGATAGGTGTGGTGAAGTATGCGCAGAGTATGCARAGACGTTTAACTTAGGTTAGCTTC
PSY:S ar ATGATAGGTGTGGTGAAGTATGIGCAGAGTATGCARAGACGTTTAACTTAGGTTAGCTTC
PSY P ir ATGATAGGTGTGGTGAAGTATGIGCAGAGTATGCARAGACGTTTAACTTAGGTTAGCTTC

HHIKHKHIKHIHIRHHHIRIK K KK R K KKK H K Kk Kk Kk Kk Jek kK ek Kk ek Kk
PSY Tur TTCAATCTATTCATTCGTTTACCARATATTATTTGGTAAGCACTAATTATGRAATATATAT
PSY Urm TTCAATCTATTCATTCGTTTACCARATATTATTTGGTAAGCACTAATTATGAATATATAT
PSY Sar TTCAATCTATTCATTCGTTTACCARAATATTATTTGGTAAGCACTAATTATGAATATATAT
PSY P ir TTCAATCTATTCATTCGTTTACCARATATTATTTGGTAAGCACTAATTATGAATATATAT

KKK HKK I I KK I KKK K I RH KK KKK AR A KK A A KA AKH AR A KA KKK KKK KKK KKK KK K
PSY Tur ATGTTCATGTTATTGATGAAGACAAAATTTGATCTTTGTTTGTTTATTCAGGAACTATGC
PSY Urm ATGTTCATGTTATTGATGAAGACARAATTTGATCTTTGTTTGTTTATTCAGGAACTATGC
PSY Sar ATGTTCATGTTATTGATGAAGACAARAATTTGATCTTTGTTTGTTTATTCAGGAACTATGC
PSY_Pir ATGTTCATGTTGITGATGAAGACAAAATTTGATCTTTGTTTGTTTATTCAGGAACTATGC
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