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شود، ايجاد می  Puccinia triticina (Pt)ای گندم که توسط قارچ بيوتروفزنگ برگ يا زنگ قهوه

ت و تأثير منفی آن بر عملکرد محصول های گندم در سرتاسر جهان استرين بيماریيکی از مخرب

های نماتدی هستند شود. آسکاروزيدها فرمونوهوايی تشديد میدليل تغييرات آببا افزايش دما به

ها و آفات ميکروبی در محصولات مختلف را های القاکننده مقاومت در برابر پاتوژنکه فعاليت

صلی نماتدهای انگلی گياهی بر آلودگی گندم ، آسکاروزيد اascr#18دارند. در مطالعه حاضر تأثير 

های پاشی گياهچهمحلول ای گندم بررسی شده است.از زنگ قهوه PKTTSرقم بولانی با نژاد 

ساعت قبل از آلودگی با اسپورهای  ascr#18 ،24های ماکرومولاری از ای بولانی با غلظتدوهفته

های تعداد جوش ascr#18پاشی با س از محلولای گندم انجام شد. نتايج نشان داد که پزنگ قهوه

درصد کاهش يافت که نشان  80تا بيش از  55های گندم تيمار شده به ميزان زنگ روی برگ

شود. همچنين ای میتواند باعث مقاومت القايی در گندم در برابر زنگ قهوهمی ascr#18دهد می

های درگير در مسير که از ژن PALو  3ناز های کيتيباعث افزايش بيان ژن ascr#18پيش تيمار با 

به اثرات محافظتی گسترده  طورکلی باتوجههای گياهی هستند، شد. بهمقاومت به بيماری

کننده مقاومت شيميايی، مانند های بسيار پايين در مقايسه با القاآسکاروزيدهای نماتد در غلظت

ABAند ابزار جالبی برای افزايش توليدات تواشود که اين فرمون در آينده می، استدلال می

 زيست باشد.گياهی سازگار و پايدار با محيط
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های سیاسی و افزایش وهوایی، بحراندر مواجهه با تغییرات آب

جمعیت، نیاز مبرمی به تأمین امنیت و حتی افزایش تولید گندم 

 Poore andبرای تضمین امنیت غذایی پایدار وجود دارد )

Nemecek 2018; OECD 2020.)  زنگ برگ که توسط پاتوژن

(Pt)Puccinia triticina  ترین شود، یکی از شایعایجاد می

هایی است که بر تولید گندم در سراسر جهان تأثیر بیماری

( و به Huerta-Espino et al. 2011; Kolmer 2013گذارد )می

 ;Helfer 2014; Junk et al. 2016دهد )افزایش دما پاسخ می

Caubel 2017گذشته کنترل زنگ برگ با استفاده از  (. در

( یا  Rهایهای مقاومت )ژنعمول شامل ژنهای مروش

آمیز بود، اما این ای موفقیتطور گستردههای مصنوعی بهکشآفت

دهد، ها در یک دوره نسبتاً کوتاه کارایی خود را از دست میروش

های قارچ در معرض فشار انتخاب قوی قرار زیرا جمعیت

ابر تواند منجر به مقاومت یا تحمل در برگیرند که میمی

(. علاوه بر Hawkins et al. 2019های مصنوعی شود )کشآفت

این، استفاده گسترده از مواد شیمیایی مصنوعی درگذشته منجر به 

زیست و سلامت انسان در برخی موارد،  خطراتی برای محیط

 (. Yoon et al. 2013هرچند اندک، شده است )

ی است که هایهای جدید حفاظت از گیاهان شامل روشاستراتژی

بر سیستم ایمنی طبیعی گیاه متکی هستند. گیاهان، مانند حیوانات، 

های ایمنی ذاتی و اکتسابی مختلفی را برای مبارزه با استراتژی

 ;Sharrock and Sun 2020اند )زا ایجاد کردهعوامل بیماری

Mermigka et al. 2020هم(. گیاهان در درجه اول به دو لایه به 

زا ایمنی ذاتی برای درک و پاسخ به عوامل بیماریپیوسته سیستم 

 2012Dong  andSpoel ; 2006Jones and Dangl ;متکی هستند )

Han 2019نخست، گیرنده .)( های تشخیص الگوPRR الگوهای ،)

را از طیف وسیعی از  (MAMPsمولکولی مرتبط با میکروب )

شده یکدهند که منجر به ایجاد ایمنی تحرها تشخیص میمیکروب

های مقاوم به شود. لایه دوم شامل پروتئینمی (PTIبا الگو )

های زا یا فعالیتهای عامل بیماری( است که مولکولRبیماری )

کنند و در نتیجه ایمنی ها را بر روی میزبان هدف شناسایی میآن

کنند. علاوه بر این، ایجاد می (ETIشده توسط عامل )تحریک

ها یا ترکیبات ند با مقابله اولیه با میکروبتوامقاومت گیاهی می

های گیاهی که منجر به مقاومت اکتسابی طبیعی مانند هورمون

شود، می (ISRیا مقاومت سیستماتیک القایی ) (SARسیستماتیک )

 ءبسته به اینکه مسیر دفاعی اسید سالیسیلیک یا جاسمونات القا

et al.als Ry 1996 ;دست آورند )شده باشد، مقاومت بیماری را به

2018et al. ; Klessig 2014 et al. Pieterseها منجر به (. این یافته

های مقاومت مصنوعی مانند بنزوتیادیاازول توسعه صنعتی القاکننده

(BTH و پروبنازول شده است که توانایی خاصی برای محافظت )

 .Nakashita et alهای مختلف دارند )از گیاهان در برابر بیماری

2002; Görlach et al. 2006; Vlot et al. 2021 اخیراً کشف .)

های مقاومت مصنوعی و برخی کنندهءشده است که برخی از القا

آمینوبوتیریک  -βترکیبات طبیعی مانند اسید سالیسیلیک یا اسید 

(BABA) های پایین باعث ایجاد پرایمینگ دفاعی در در غلظت

شود که الت فیزیولوژیکی میشوند که منجر به یک حگیاهان می

های زیستی و تر و/یا بیشتر به تنشسازد سریعگیاهان را قادر می

 .Conrath et alشوند پاسخ دهند )ها مواجه میغیرزیستی که با آن

2015; Baccelli and Mauch-Mani 2016که یک گیاه (. ازآنجایی

را پرایم شده تنها بخش بسیار محدودی از سیستم دفاعی خود 

تواند اقدامی برای محافظت از گیاهان کند، پرایمینگ میفعال می

حال اجتناب از انرژی گیاهی عین ها و آفات و دردر برابر بیماری

 و در نتیجه تلفات محصول باشد.

های مشتق شده از اند که فرمونچندین مطالعه اخیر نشان داده

مجدد مسیرهای  توانند با تنظیمنام آسکاروسیدها، مینماتد، به

سیگنال دفاعی خاص، در گیاهان مختلف در برابر طیف وسیعی از 

 .Manosalva et alزا و آفات مقاومت ایجاد کنند )عوامل بیماری

2015; Ali et al. 2018; Klessig et al. 2019; Ning et al. 

توانند آسکاروسیدها را متابولیزه کنند و در (. گیاهان می2020

های آسکاروزید یمیایی خود را تغییر دهند و مخلوطنتیجه پیام ش

ها و آفات انگلی گیاهی را دفع کنند و علایم تولید کنند که بیماری

(. Manohar et al. 2020; Yu et al. 2021بیماری را کاهش دهند )

ترین آسکاروزید ، فراوانascr#18دهیم که ما در اینجا نشان می

تواند گندم را در (، میJones et al. 2013نماتدهای انگلی گیاهی )

های شرایط گیاهچه از زنگ برگ از طریق کاهش تعداد جوش

ای روی برگ محافظت کند. علاوه بر این، بیان نسبی زنگ قهوه

آلانین آمونیو لیاز و فنیل 3های مسیر مقاومت شامل کیتیناز ژن

  مقدمه
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(PAL)  در گیاهان آلوده پیش تیمار شده باascr#18  نسبت به

دهد که گیاهان تیمار نشده افزایش نشان داد که قویاً نشان می

آسکاروزیدها توانایی پرایم کردن برای افزایش مقاومت در برابر 

هایی هستند کیتینازها از جمله آنزیمای گندم را دارند. زنگ قهوه

که پیوندهای گلیکوزیدی کیتین را به واحدهای مونومری 

دهنده دیواره سلولی زای تشکیلشکنند. کیتین و گلوکان اجمی

در بسیاری از گیاهان در  باشند.بسیاری از بیمارگرهای قارچی می

پاسخ به آلودگی، فعالیت این دو آنزیم القا شده و باعث ایجاد 

شود. کیتینازها و گلوکونازها در تخریب دیواره سلولی مقاومت می

به  باتوجه .(Saikia et al. 2005کنند )ها با هم همکاری میقارچ

دهد ها نشان میاینکه کیتین در گیاهان عالی وجود ندارد، بررسی

های کیتیناز در گیاهان، بخشی از پاسخ ایمنی گیاه که حضور آنزیم

 .Botha et alباشد )دار میزای کیتیندر مواجهه با عوامل بیماری

آنزیم کلیدی در ( PAL(. همچنین، فنیل آلانین آمونیولیاز )1998

سیر سنتز فنل از طریق دخالت در مسیرهای ایزوفلاونوئیدها و م

عنوان فیتوآلکسین است که در بهفنیل پروپانوئیدها و تجمع فنل 

های زیستی و پاسخ القای اولیه گیاهان در برابر تعدادی از تنش

دلیل دفاع از کند. واکنش مقاوم بیشتر بهغیرزیستی شرکت می

لیگنین و تجمع ترکیب فنلی متصل به  های سلولی با تشدیددیواره

برخی از مطالعات  (.You et al. 2020) دهددیواره سلولی رخ می

در گیاهان باعث  PALو  3اند که افزایش بیان ژن کیتیناز نشان داده

شود. در گندم نان، افزایش بیان ایجاد مقاومت در برابر بیماری می

گزارش شده  Pucciniaهای شدن به گونهها پس از آلودهاین ژن

 .Zhan et al. 2022; Asghari et al. 2015; Soltanloo et alاست )

2010.) 

 

 ascr#18  مواد گیاهی، منبع ماده تلقیح و تیمار

  (Delfan et al. 2022) رقم حساس گندم بولانی و زنگ برگ نژاد

PKTTS ی/ برای این آزمایش استفاده شدند. پروفایل پرآزار

شده است.  داده نشان 1در جدول  PKTTSناپرآزاری نژاد 

های بخش در گلخانه PKTTSجداسازی، تکثیر و تعیین نژاد 

سسه اصلاح و تهیه نهال و بذر کرج انجام شد. پاتولوژی غلات مؤ

(، با سه RCBDهای کامل تصادفی )صورت طرح بلوکآزمایش به

وژی دانشگاه یوستوس تکرار بیولوژیکی در دپارتمان فیتوپاتول

طور خلاصه، گیاهان گندم در لیبیک گیسن، آلمان انجام شد. به

یک گلدان )حاوی پیت ماس( در یک اتاقک رشد تحت شرایط 

گراد درجه سانتی 17/20کنترل شده با دمای تنظیم شده 

ساعت تاریکی با  8ساعت روشنایی/ 16)شب/روز(، دوره نوری 

 درصد رشد کردند. گیاهان ده 65لوکس( و رطوبت نسبی  15000

، 0.01)شاهد(،  0های روزه با استفاده از اسپری دستی با غلظت

 0.1در محلول آبی حاوی  ascr#18میکرومولار  10و  1، 0.10

ساعت بعد،  24درصد اتانول تا زمان رواناب اسپری شدند. 

ای جدا شده از هفته ای دوهای گیاه با اسپورهای زنگ قهوهبرگ

ولانی تلقیح شدند. تلقیح با استفاده از مخلوطی از اسپور رقم ب

، آلمان( در Alliance Chemicalای و پودر تالک )زنگ قهوه

 .McIntosh et alمو انجام شد )با استفاده از قلم 1:4غلظت 

زنی شده به مدت یک روز در دمای های مایهگیاهچه (.1995

درصد در  95به  گراد و رطوبت نسبی نزدیکدرجه سانتی 2±17

 17/20تاریکی قرار گرفتند. سپس به یک محفظه رشد در دمای 

ساعت دوره نوری منتقل  16گراد )شب/روز( با درجه سانتی

روز پس از  10ای های زنگ قهوهشدند. ارزیابی تعداد جوش

، آلمان( Leica Microsystemsتلقیح با استفاده از میکروسکوپ )

 0و  10روزه با  10ن بیان ژن، گیاهان برای سنجش میزاانجام شد. 

ساعت  24اسپری شدند و  ascr#18عنوان شاهد( ماکرومولار )به

های آلوده در زنی شدند. برگای مایهبعد با اسپورهای زنگ قهوه

آوری زنی جمعساعت پس از مایه 120و  96، 72، 48، 24، 12، 0

 RNAراج شده و در نیتروژن مایع منجمد شدند و تا زمان استخ

گراد نگهداری شدند. در این درجه سانتی -80کل در دمای 

های کامل تصادفی آزمایش نیز از طرح فاکتوریل بر پایه بلوک

(RCBD .با سه تکرار بیولوژیکی استفاده شد ،) 
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 استفاده شده در آزمایش ای گندمزنگ قهوه PKTTSپروفایل پرآزاری/ ناپرآزاری نژاد  -1جدول 

 

 

 

 

 cDNAو سنتز  RNAاستخراج 

گرم از بافت برگ با میلی RNA ،100برای استخراج 

TissueLyser  (Qiagen .آسیاب شد )آمریکا ،RNA  کل با استفاده

، آلمان( استخراج Zymo research) Direct-zol RNAاز کیت 

شده میکرولیتر ترایزول به مواد گیاهی آسیاب 700شد. ابتدا، 

اضافه شد و با سرعت بسیار بالا وورتکس انجام شد، سپس نمونه 

سانتریفیوژ شد. مایع  g×13000دقیقه در  2نظر به مدت  مورد

 700رویی به یک تیوپ میکروسانتریفیوژ جدید منتقل شد و 

درصد( به آن اضافه شد. مخلوط به یک  96ماکرولیتر اتانول )

ثانیه در  30ه مدت منتقل شد و ب QIAshredderستون چرخشی 

g×13000  400سانتریفیوژ شد. جریان عبوری دور ریخته شد و 

اضافه  RNeasy Miniبه اسپین  RNAمیکرولیتر بافر شستشوی 

ثانیه سانتریفیوژ شد، جریان  30به مدت  g×13000شد و در 

 DNAماکرولیتر 75عبوری دور انداخته شد و سپس مخلوطی از 

digestion buffer  ماکرولیتر  5وDNase 1  به ستون چرخش

RNeasy Mini  دقیقه در دمای اتاق  15اضافه شد و به مدت

اضافه شد و  RNA pre wash میکرولیتر از بافر  700انکوبه شد. 

سانتریفیوژ شد. این مرحله دو  g×13000ثانیه در دور  30به مدت 

اضافه  wash buffer RNAمیکرولیتر  400بار تکرار شد، سپس 

ثانیه سانتریفیوژ شد. در  60به مدت  g×13000شد و در دور 

 50لیتر با استفاده از میلی 5/1 کل در یک لوله RNAنهایت، 

آوری شد و تا زمان استفاده در جمع RNase-free waterماکرولیتر 

گراد نگهداری شد. کمیت و کیفیت همه درجه سانتی -80دمای 

گیری اندازه Agilent 2100آنالایزر ها با استفاده از یک بیونمونه

 2با استفاده از  cDNAهمچنین سنتز  (.RIN > 6.2) شد

 qScript cDNA Synthesis Kitبا کمک کیت  RNA میکروگرم 

(Applied Biosystems, USA)  .انجام شد 

 سنجش بیان ژن

RT-qPCR ( با استفاده از دستگاه ترموسایکلرBioRad, 

Germanyو کیت )Maxima SYBR Green/ROX qPCR 

Master Mix BioRad (MedChemExpress, Germany انجام )

شد. سه تکرار فنی برای هر یک از سه تکرار بیولوژیکی برای 

وتحلیل بیان برای دو ژن نقاط زمانی مختلف تنظیم شد. تجزیه

آلانین آمونیو لیاز ( و فنیلTaChi3دفاعی گندم شامل کیتیناز )

(TaPALبا استفاد ) ه از برنامه زیر در دستگاه ترموسایکلر انجام

گراد به درجه سانتی 95سازی اولیه در دمای شد: مرحله فعال

درجه  95ای در ثانیه 15چرخه  40دقیقه، به دنبال آن  5مدت 

منظور گراد بهدرجه سانتی 60ثانیه در  30گراد و سانتی

 TaActinدار ها با ژن خانهها، نمونهاستانداردسازی داده

سازی شدند. فهرست آغازگرهای مورداستفاده در این کار در نرمال

 شده است. داده نشان 2جدول 

 
 لیست پرایمرهای استفاده شده -2جدول 

 

 

 

 

 

 

 های مؤثرژن غیرمؤثرهای ژن

Lr22b, Lr1, Lr2b, Lr2c, Lr3, Lr3ka, Lr3bg, Lr10, Lr11, Lr12, Lr13, Lr14a, Lr14b, Lr15, Lr17, 

Lr18, Lr20, Lr21, Lr22a, Lr23, Lr24, Lr25, Lr26, Lr28, Lr29, Lr30, Lr32, Lr33, Lr34, Lr35, 

Lr36, Lr37, Lrb, Lr13 

Lr2a, Lr9, (Lr10, Lr27+Lr31), 

Lr16, Lr19 

 توالی آغازگر مسیر NCBIشماره دسترسی در  آغازگر

TaActin DN551593.1 Forward GAACAAGCGGCATCTTCTGT 

Reverse CCAAGGGAGAGTACGACGAA 

chitinase 3 AB029936.1 Forward GTTTAAGACGGCGTTGTGGT 

Reverse GCAGTAGCGCTTGTAGAACC 

TaPAL X99705.1 Forward TGTCCTCTACATTTTTGGTTGCA 

Reverse CCTTGACTGCGTTCTTGACATTC 

 [
 D

ow
nl

oa
de

d 
fr

om
 m

g.
ge

ne
tic

s.
ir

 o
n 

20
26

-0
2-

11
 ]

 

                               4 / 9

https://mg.genetics.ir/article-1-1826-en.html


 همتا و همکارانمحمدرضا بیصبا دلفان،   ...دهنده نماتدبررسی تأثير مولکول سيگنال

 

 1403 بهار /1شماره  /نوزدهمژنتيک نوین/ دوره  5

 

 وتحلیل آماریتجزیه

 (ΔΔCt) ایمقایسه  CTسنجش بیان ژن با استفاده از روش

(Schmittgen and Livak 2008 انجام شد، همچنین تجزیه )

صورت واریانس و مقایسه میانگین )با استفاده از آزمون دانکن( به

 10و  0سطح ) ascr#18 :2فاکتوریل با دو عامل شامل تیمار 

، 72، 48، 24، 12، 0سطح ) 7ماکرومولار( و نقاط مختلف زمانی: 

های کامل طرح بلوکزنی( در قالب ساعت پس از مایه 120، و 96

انجام شد. برای  SAS 9.1افزار تکرار با نرم 3با  (RCBDتصادفی )

 استفاده شد.   RStudioافزارترسیم نمودارها از نرم

 

ascr#18  باعث ایجاد مقاومت در برابرPuccinia triticina  در

 شودگندم می

ای، نگ قهوهبر گندم در برابر ز ascr#18برای آزمایش تأثیر 

غلظت از  5های کامل تصادفی با آزمایشی در قالب طرح بلوک

 10و  1، 1/0، 01/0، 0های شامل غلظت ، ascr#18تیمار

ماکرومولار انجام شد. نتایج آزمایش نشان داد که پیش تیمار 

ای را های زنگ قهوهتعداد جوش ascr#18های بولانی با گیاهچه

(. تجزیه واریانس تعداد 1)شکل  دهدبه میزان زیادی کاهش می

( ascr#18های مختلف ها نشان داد که بین تیمارها )غلظتجوش

(. 2داری وجود دارد )جدول درصد تفاوت معنی 1در سطح 

اثرات سمی  ascr#18خوبی شناخته شده است که که بهازآنجایی

های دفاعی گیاه دهد، بلکه واکنشها نشان نمیمستقیمی بر قارچ

( و Manosalva et al. 2015; Klessig et al. 2019کند )می ءقارا ال

ای گندم بیوتروفی اجباری است، آزمایش دلیل اینکه زنگ قهوهبه

کنیم مستقیم سمیت روی قارچ ممکن نیست و بنابراین فرض می

باعث ایجاد مقاومت در گندم در برابر قارچ زنگ  ascr#18که 

 شود.برگ می

 

 
 

زنی با اسپورهای زنگ بعد از مایه ascr#18های مختلف از های شمارش شده در سطح برگ روی رقم گندم بولانی پیش تیمار با غلظتتعداد جوشمیانگین  -1شکل 

بولانی هستند )برای  برگ مختلف از گندم رقم 10. مقادیر هر تیمار میانگین سه تکرار بیولوژیکی هستند و هر تکرار میانگین تعداد جوش در PKTTSای گندم نژاد قهوه

 مقایسات میانگین از آزمون دانکن استفاده شده است(.

 

 

 
 

  نتایج و بحث
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 ای گندمبرای مقاومت به زنگ قهوه ascr#18تجزیه واریانس بیان ژن و صفات مورفولوژیک رقم گندم بولانی با پیش تیمار  -2جدول 
 میانگین مربعات

 صفت مورفولوژی بیان ژن

 تعداد جوش درجه آزادی منابع تغییرات Tachi 3 TaPAL درجه آزادی منابع تغییرات

 20/1ns 2 بلوک 68/22ns 26/13ns 2 بلوک

 **69/303 4 تیمار **25/190 **13/1456 1 تیمار

 27/8 8 خطا **31/38 **96/1531 6 نقطه زمانی

    **00/36 **62/387 6 نقطه زمانی ×تیمار

    40/4 52/28 26 خطا

 65/15  ضریب تغییرات )%( 98/6 65/7  ضریب تغییرات )%(

ns  دار در سطح احتمال یک درصد دار و معنیترتیب غیرمعنیبه **و 

 

ascr#18 شودهای دفاعی در گندم میباعث افزایش بیان ژن 

باعث ایجاد مقاومت القایی در  ascr#18برای اثبات بیشتر اینکه 

یر مقاومت به های دفاعی درگیر در مسشود، فعالیت ژنگیاه می

 10و  0های گندم  در دو غلظت های گیاهی در برگبیماری

های عنوان دو حد آستانه از غلظت)به ascr#18میکرومولار 

روزه  14های آزمایش شد. برای این منظور گیاهچه استفاده شده( 

 10با  PKTTSساعت قبل از تلقیح با اسپورهای نژاد  24بولانی، 

وتحلیل سپری شدند و سپس برای تجزیها ascr#18میکرومولار 

 120تا  0در بازه زمانی  TaPALو  TaChi3های بیان نسبی ژن

برداری برگی انجام شد. تجزیه واریانس ساعت پس از تلقیح نمونه

های بیان ژن نشان داد که اثر تیمار، نقاط زمانی و اثر برای داده

دار است درصد معنی 1ها برای هر دو ژن در سطح متقابل آن

 (. 2)جدول 

 

 

 
ساعت پس  0-120( در رقم گندم بولانی در محدوده نقاط زمانی مختلف PALآلانین آمینولیاز )( و فنیلChitinase 3) 3های دفاعی گیاهی کیتیناز میزان بیان ژن -2شکل 

باشند )مقایسات میانگین گیاه در هر نقطه زمانی مختلف می 10بیولوژیکی با تعداد . مقادیر سه تکرار  PKTTSای گندم نژاد زنی تلقیح شده با اسپورهای زنگ قهوهاز مایه

 با آزمون دانکن انجام شده است(.
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در  TaChi3نشان داد که سطح بیان  RT-qPCRوتحلیل تجزیه

در مقابل گیاهانی که فقط با زنگ  ascr#18گیاهان تیمار شده با 

توجهی طور قابلای شاهد( بههزنی شده بودند )نمونهای مایهقهوه

× بالاتر است. بر اساس نتایج مقایسه میانگین اثر متقابل تیمار 

 48، بالاترین سطح بیان ژن در 3نقطه زمانی برای ژن کیتیناز 

 66زنی در گیاهان تیمار شده با میانگین تغییر ساعت پس از مایه

ان ، بیTaChi3برابری مشاهده شد. علاوه بر این، همانند ژن 

TaPAL  به دنبال تلقیح در گیاهان پیش تیمار شده باascr#18  در

شدت افزایش یافت. پروفایل بیان مقایسه با گیاهان تیمار نشده به

TaPAL  القا شده توسطascr#18  تا حدودی با پروفایلTaChi3 

 48و  12در دو زمان  TaPALزیرا افزایش بیان ژن  ؛متفاوت بود

طورکلی نتایج (. به2bشاهده شد )شکل زنی مساعت پس از مایه

مقایسات میانگین میزان بیان ژن در گیاهان پیش تیمار شده با 

ascr#18 افزایش بیان هر دو ژن در مقاطع زمانی مختلف در ،

در مطالعه حاضر، حفاظت باواسطه دار بود.درصد معنی 1سطح 

acsr#18  .گندم نان در برابر بیماری زنگ برگ را بررسی کردیم

های آلوده گندم رقم بولانی و شمارش تعداد جوش روی برگ

نشان  TaPALو  TaChi3وتحلیل بیان دو ژن نشانگر دفاعی تجزیه

منجر به القای بسیار  ascr#18ها با دهد که پیش تیمار برگمی

تلقیح نشده با زنگ  های دفاعی در مقایسه با گیاهانتر ژنقوی

شود که با تعریف مقاومت القایی ایجاد شده توسط ای میقهوه

( ارائه شده 2015عوامل پرایمینگ که توسط کنراد و همکاران )

  (. Conrad et al. 2015است مطابقت دارد )

را در حفاظت گیاهان در  ascr#18های قبلی اثر مثبت گزارش

 Turnip Crinkleل ویروس )زا شامبرابر عوامل مختلف بیماری

Virusباکتری ،) (Pseudomonas syringae pv. tomato) قارچ ،

(Blumeria graminis f sp. hordei( اوومیست ،)Phytophthora 

infestans( و دو نماتد )Heterodera schachtii وMeloidogyne 

incognita فرنگی زمینی، گوجه( در چهار گونه گیاهی )جو، سیب

(. در  (Manosalva et al. 2015یدوپسیس( نشان داده استو آراب

در پنج گونه گیاهی شامل )گندم،  ascr#18گزارشی دیگر، پاسخ 

فرنگی( در برابر هشت عامل سویا، برنج، ذرت و گوجه

زا/آفت شامل یک ویروس، دو باکتری، سه قارچ، یک بیماری

ن داد که اوومیست و یک نماتد بررسی شد. نتایج این مطالعه نشا

محافظت نسبی تا قوی را در هفت عامل  ascr#18پیش تیمار 

 Klessigکند )جز ذرت( القا میزا گیاهی از هشت عامل )بهبیماری

et al. 2019دهد آسکاروسیدها ابزارهای مؤثری (، که نشان می

توانند در حفاظت گیاهی استفاده شوند. همچنین هستند که می

در  TaPALو  3های کیتیناز است که ژنمطالعات قبلی نشان داده 

 آبشارهای سیگنالینگ پروتئین کیناز فعال شده با میتوژن

(MAPK) (Xie et al. 2014; Gai et al. 2019 مسیرهای )

و ( Zhang et al. 2021) سیگنالینگ باواسطه اسید سالیسیلیک

 Xiang etمسیرهای سیگنالینگ دفاعی باواسطه اسید جاسمونیک )

al. 2022شدن این کلی، فعال طور( در گیاهان دخیل هستند. به

که اجزای  (PR genesهای مرتبط با پاتوژنز )مسیرها با القای ژن

شود. در اینجا نشان اصلی پاسخ دفاعی گیاهی هستند، دنبال می

تر و پاسخ دفاعی سریع ascr#18دهیم که پیش تیمار با می

زای زنگ مل بیماریتری را در گندم هنگام مواجه با عواقوی

سازد. آسکاروزیدها از یک زنجیره جانبی مشتق ای ممکن میقهوه

اکسی قند به دی αاند که در موقعیت از اسید چرب تشکیل شده

هایی به رامنولیپیدهای آسکاریلوز متصل است. ساختار آن شباهت

دوست باکتریایی دارد که از زنجیره جانبی اسید چرب چربی

به یک یا دو بخش قند رامنوز  αکه در موقعیت  تشکیل شده است

است که  هاMAMPمتصل شده است. عملکرد رامنولیپیدها مشابه 

های اکسیژن فعال، ، تولید گونه+Ca2از طریق القای هجوم سلولی 

شدن پروتئین کینازهای فعال شده با میتوژن، القای مسیرهای فعال

اسید جاسمونیک،  سیگنالینگ دفاعی باواسطه اسید سالیسیلیک و

 کند. های دخیل در ایمنی گیاهی را تحریک میبیان ژن

های شود که استفاده از سیگنالکلی، احتمال داده می طوربه

، القا مسیرهای سیگنالینگ ascr#18مولکولی کوچک، مانند 

های ایمنی در گیاهان را ممکن کردن پاسخمختلف را برای فعال

های مولکولی کوچک و سایر سیگنال ascr#18سازد؛ بنابراین، می

عنوان یک توانند موردمطالعه بیشتری قرار گیرند تا در آینده بهمی

های های ناشی از بیماریروش جایگزین برای کاهش آسیب

 گیاهی و افزایش امنیت غذایی پایدار استفاده شوند. 
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